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 В Республике Карелия наблюдается снижение заболеваемости туберкулезом  
     с 60,1 в 2004 г. до 45,9 на 100 тысяч населения в 2014 г.  

 
 Удельный вес  первичной  
     множ ественной лекарственной устойчивости  (МЛУ)  
     возбудителя возрос с 30,9% в 2008 г. до 46,5% в 2014 г. 
 
 

 
 Цель:  характеристика структуры популяции M. tuberculosis  
на территории Республики Карелия в современных условиях  

Материалы 
 78 штаммов М. tuberculosis  выделенных от 

больных туберкулезом легких с июня 2013 по 
январь 2014 гг.  

 56 мужчин (22-87 лет; средний возраст 44 
года), 22 женщины (19-82 лет; 42 года) 

 78,2% инфильтративный туберкулез легких  

 культуральный 
 сполиготипирование 
 выявление специфической для генотипа 

LAM мутации GAGGAA в кодоне 103 гена 
Ag85C (Rv0129c) методом ПЦР 

 идентификация кластера B0/W148 
генотипа Beijing по наличию 
специфической инсерции IS6110 в 
межгенном участке Rv2664-Rv2665 с 
помощью мультиплексной ПЦР 
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Профили сполиготипирования 

Структура популяции M. tuberculosis  наиболее разнообразна в 
Олонецкой Карелии (8 районов и Петрозаводск) 

Распределение генотипов по регионам Карелии 
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К кластеру В0/W148 принадлежали 15 (34,9%) из 43 штаммов 
Beijing (14 МЛУ/ШЛУ); в 2007 г. - 23,3% [Ю.М. Маркелов, 2010] 

Структура лекарственной чувствительности  

 
Сполиготип Профиль сполиготипирования Число 

штаммов Генотип

(SIT) (спейсеры 1 - 43) ЛЧ S/H, 
S+H+E

МЛУ/
ШЛУ

SITVITWEB

1  42 7 4 31
265  1 1
40  5 5
52  2 2
53  2 2

280  1 1
1255  1 1

35  3 3
262  3 1 2

1292  1 1
NEW1  1 1
NEW2  1 1
NEW3  1 1

20  1 1
42  2 1 1

251  1 1
254  1 1
266  1 1
561  1 1

2246  1 1
50  3 2 1

1256  1 1
119  1 1 X
237  1 1 Unknown

Отношение к ПТП

LAM    
(n=8)

Haarlem 
(n=4)

Beijing 
(n=43)

T      
(n=11)

Ural  
(n=10)

Беломорская 
Карелия

Ладожская 
Карелия

Олонецкая 
Карелия

Пудожская 
Карелия

n=11 n=8  n=50 n=9
Beijing 8 6 28 1
T 1 0 8 2
Ural 0 2 4 4
LAM 1 0 6 1
Haarlem 1 0 2 1
X 0 0 1 0
Unknown 0 0 1 0

 Генотип

Регионы 

У 78 штаммов M. tuberculosis  выявлено 24 сполиготипа (SIT):  
Beijing -55%; «non-Beijing»  - T, Ural, LAM, Haarlem, Х и (Unknown) 

Первичная МЛУ/ШЛУ у штаммов M. tuberculosis Beijing  - 77,8%  
против 19,4% non-Beijing (p<0,001) 

S/H,
S+H+E

Beijing 5 3 28

non-Beijing 23 2 6

Beijing 2 1 4

non-Beijing 2 0 2
ранее 
леченные

Пациенты Генотип 
штамма

Отношение к ПТП

ЛЧ МЛУ/ ШЛУ

впервые 
выявленные

BO/W148 IS6110 –RFLP профиль  



 В популяции M. tuberculosis в Республике Карелия доминируют штаммы 
генотипа Beijing, доля которых остается практически неизменной  

    (около 55%) на протяжении последнего десятилетия 
 

 Первичная МЛУ/ШЛУ штаммов M. tuberculosis  ассоциирована с генотипом 
Beijing 
 

 Доля штаммов M. tuberculosis  эпидемиологически и клинически значимого в 
России кластера В0/W148 Beijing возросла в 1,5 раза с 2007 г. 
 

 Генотипирование возбудителя – важный этап лабораторной диагностики, 
способствующий повышению эффективности лечения и 
противоэпидемических мероприятий 
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